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Q1  DNA chip으로 해석할 경우 2배 이상의 발현차를 보이지 않으면 유의한 값으로 인정하지 않는 이유

는?

A1  일반적으로 역전사 효소로 RNA를 labeling하면 Cy3TM, Cy5TM의 labeling 효율이 완전히 동일하

지 않으며, 같은 RNA를 각각 Cy3TM, Cy5TM표식하여 competitive hybridization하여도 완전하게 1 : 

1 비율이 되지 않는다. 또한 hybridization 불안정성, 형광검출시의 background 차이 등으로 인한 재현

성 문제로 유전자 발현에 유의한 차이를 보인다고 인정되는 것은 발현차가 2배 이상일 경우라 생각할 수 

있다.

 

Q2  Northern blot 해석으로 검출되지 않은 유전자를 DNA chip으로 검출 할 수 있을까?       

A2  목적 유전자의 길이가 길 경우, 말단이 분해되어 full length mRNA를 얻기 어려워 Northern blot으

로 band를 얻을 수 없는 경우가 있지만, DNA chip의 경우는 말단 mRNA가 분해되지 않으면 검출 가능

하다. 그러나 DNA chip의 해석감도는 Northern blot 해석에 비해 아주 좋은 것은 아니므로, 목적 유전

자가 소수이며 그 정보가 확실한 경우에는 감도와 정량성이 뛰어난 정량 RT-PCR로 검출하는 것이 좋

다.    

 

Q3  TaKaRa DNA chip을 사용할 경우 참고문헌은?

A3  당사에서 판매하는 DNA chip 제작장치, 해석 장치 및 소프트웨어를 사용한 표준해석 조건은 다음 

논문을 참조한다. 
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Q4  Cy3TM과 Cy5TM화상 데이타를 Normalization하는 방법은?

A4  Normalization방법에는 주로 아래의 세가지 방법이 있다. 실험 목적에 따라 적절한 방법을 선택한

다.

 Global normalization Housekeeping normalization
NInternal control 

normalization

보정법 Chip에 있는 모든 유전자

의 signal 강도를 이용하여 

보정한다.

세포 생존에 필수적인 단백질을 

코드하여 발현량이 크게 변하지 

않는 유전자(housekeeping 

gene)의 signal 강도를 이용하여 

보정한다.

농도를 알고 있는 외부표준물질

을 두 개의 시료에 동량 첨가한 

후 각각을 Cy3TM, Cy5TM 

label하고 두개의 signal 강도

를 이용하여 보정한다.

문제점 Apotosis 경우와 같이 유전

자 발현이 전체적으로 크게 

변화하는  경우나 spot 되

어있는 유전자의 수가 적은 

경우에는 보정에 오차가 생

긴다.

Housekeeping gene 이라도 변

하는 경우가 있으므로 가능한 많

은 housekeeping gene를 이용하

여 보정할 필요가 있다. 

Cy3TM, Cy5TM labeling보정

은 가능하나 실험군과 대조군의 

mRNA의 guality가 다르면 보

정 오차가 생긴다.

적당한 

실험예

조건이 매우 가까운 시료간

의 비교

orthern blotting이나 RT-PCR

해석(housekeeping gene으로 

보정)으로 발현변동 데이타가 축

적되어있는 실험계(기존방법과

의 비교)

생육상태가 비슷한 배양세포간

의 비교로 동일한 순도의 

mRNA가 얻어지는 경우

◀ 전화면           1           찾아보기(목차) ▶
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